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Introduccion

Las nanoparticulas (NPs) obtenidas por sintesis biogénica se caracterizan por

poseer un recubrimiento de biomoléculas adsorbidas sobre la superficie, las
cuales actuan como agentes estabilizadores, controlan el tamano de la NP y
le otorgan propiedades fisico-quimicas y biolégicas uUnicas. Estas proteinas

son conocidas como proteinas corona [1] [2].

Proteinas estudiadas: TerD, superoxido dismutasa, glucosa-6-fosfato isomerasa, aminopeptidasa y el transportador ABC.

Materiales y métodos

El objetivo de este trabajo fue analizar la conformacion en capas de
proteinas previamente identificadas sobre la superficie de NPs de plata

(AgNPs) sintetizadas por la cepa Streptomyces sp. M7.

- Modelado de proteinas a partir de su secuencia utilizando SWISS-MODEL - Analisis y llenado de los aminoacidos faltantes utilizando PyMol - Generacién de la estructura
tridimensional - Obtencion de una superficie de AgNP utilizando Gaussian 16 optimizada con el método 6-311++g** — Exploracion del sitio de union entre las proteinas y la

AgNP mediante acoplamiento molecular con AutoDock 4.

Modelado con SWISS-MODEL
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Resultados

Esquema de una hipoétesis sobre la formacion de la
corona proteica y el intercambio de proteinas
adsorbidas en la AgNP de Streptomyces sp. M7

Conclusiones

-Aminopeptidasa y ABC transporter presentan mayor afinidad con la superficie
de la AgNP.

-Los residuos con cargas positivas como arginina y cargas hegativas, como
aspartico, interactuan con la superficie de la NP.

-Las demas proteinas interactuan mediante interacciones hidrofobicas con
residuos tales como Ser, Leu, Val, Ala

-La menor interaccion se dio con la superoxido dismutasa, donde solo se
observan residuos hidrofobicos en el sitio de union con la NP.

Interacciones entre los residuos de
aminoacidos y la superficie de la AgNP

-Hay una fuerte interaccion con aquellas proteinas que tienen mayor porcentaje
de a-hélices, como Aminopeptidasa y el transportador ABC, mientras que se une
menos efectivamente con las laminas B.
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