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INTRODUCCION
El complejo Mycobacterium tuberculosis (CMT) incluye especies de micobacterias patégenas
que producen tuberculosis (TB) en distintos hospedadores. En el ganado caprino la
tuberculosis es causada principalmente por Mycobacterium bovis (M. bovis) y Mycobacterium
caprae (M. caprae), aunque este Ultimo no fue descripto en Argentina hasta el momento. La
infeccion por M. bovis en cabras es menos frecuente que en el bovino, siendo su prevalencia
variable segun el afio y la region en estudio (0,67-7,3%). La lucha contra la TB esta basada
en su deteccién y control, requiriéndose de técnicas de diagndstico rapidas, sensibles y
especificas. La reaccion en cadena de la polimerasa (PCR), permite identificar la presencia
de micobacterias del CMT como lo son M. bovis y M. caprae en distintos tipos de muestras

como la leche.
OBJETIVO

Evaluar dos secuencias blanco para detectar especies incluidas en el CMT en leche
caprina por PCR de punto final.

MATERIALES Y METODOS

Se estudiaron 24 muestras de leche fluida caprina de animales reaccionantes a la prueba
tuberculinica. Esas cabras fueron faenadas, cultivados sus 6rganos y su leche, y los
aislamientos obtenidos fueron tipificados por spoligotyping. Se extrajo ADN a partir de leche
fluida mediante el método de solventes organicos (f:c:i) que luego se empleo como templado
para la reaccion de PCR Touch-Down, en la que se amplificaron las secuencias 1S6110 y

Rv2807.
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Figura 1: Amplificaciéon por PCR de la secuencia Rv2807

en reaccionantes a la prueba intradérmica. Se observan Positivo Positivo Positivo 5
productos de 443 pb. CN: control negativo (agua), MPM Positivo Negativo Positivo 1
(marcador de peso molecular de 100 pb). Positivo Negativo Negativo 2
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Figura 2: Amplificacién por PCR de la secuencia 1S6110 VPP: 54 5: VPN: 82.2
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En todos los casos se obtuvo el espoligotipo SB0140, el méas frecuente de las muestras
analizadas de Argentina.

CONCLUSIONES

En este trabajo se demostro la concordancia entre los resultados de la PCR-IS6110 y PCR-
Rv2807, siendo ambas adecuadas para la deteccion de M. bovis en leche caprina,
constituyendo una estrategia valiosa que podria complementar a las técnicas oficiales de
diagndstico en la vigilancia epidemiolégica a nivel de majada.




