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La dinamica demografica de las poblaciones humanas que habitaron el noroeste de Patagonia ha emergido en afios recientes como un campo de gran interés debido a la vasta
variabilidad ambiental y cultural que caracterizo a esta region durante el Holoceno. Su estudio se ha abordado a partir de diversas lineas de evidencia; entre ellas, el empleo de
distribuciones temporales de frecuencias de fechados y de genealogias moleculares han sido extensamente utilizados.

El objetivo de esta presentacidn es analizar los cambios temporales en el tamafio de las poblaciones del noroeste de
Patagonia durante el Holoceno a partir de fechados absolutos y de genealogias moleculares, considerando diferentes
escalas espaciales. A su vez, se explora la sensibilidad de ambos tipos de datos para realizar estimaciones
paleodemograficas en dominios espaciales de extension variable.

MATERIALES Y METODOS

Se delimitaron tres dominios espaciales de diferente jerarquia: 1) region de noroeste de Patagonia y centro de Chile
(NOPat-cCh), 2) subregiones de noroeste de Patagonia (NOPat) y centro de Chile (cCh) y 3) drea del norte de Neuquén
(NNgn).

Para explorar la variacion a través del tiempo en la densidad de ocupacidn de la regidn, se recopilaron de la bibliografia
1.286 fechados absolutos georeferenciados de sitios arqueoldgicos del NOPat-cCh, de los cuales se emplearon 1.077 del
periodo 15.500-500 afios Cal AP para los andlisis. Una vez calibrados los fechados 14C con la curva SHCal 20, se calculd la
Distribucion de Probabilidad Sumada (SPD) para los diferentes dominios espaciales. Ambos procedimientos se realizaron
con paquete rcarbon version 1.4.1del programaR4.0.3.

Para caracterizar el patron de cambio temporal en el tamafio poblacional efectivo femenino, se analizaron las regiones HVR

Iy Il de 96 secuencias mitocondriales (ADNmt) amerindias de individuos de localidades de la Pcia. del Neuquén. Asu vez, se g
utilizaron 194 secuencias amerindias disponibles en GenBanky de trabajos publicados. Luego de alinear las secuencias con ME ﬁ{ﬁﬂm
el algoritmo FFT-NS-2 del programa MAFFT 7.471, se estimaron Bayesian Skyline Plots (BSP) con los programas BEAST 1.6.1 éefé%?a?us absolutos

y Tracer 1.7.1, a partir de todas las secuencias y a partir de aquellas correspondientes a haplogupos especificos de la region.
Finalmente, se construyd una red molecular en el programa Network 10.2.0.0 con todas las secuencias que contaran con
ambos segmentos HVR.

Mapa con los dominios espaciales y las muestras analizadas.

Cambios temporales en la densidad de fechados (Figura 1)
o e La trayectoria delineada por el SPD regional muestra una baja densidad poblacional hasta los 6.500 afios AP.

NOPat (n=555) Hacialos 2.500 afios AP tuvo lugar unincremento exponencial en ladensidad de fechados.
CN%h (11(152121)1) e EINOPatyelcCh muestran unatendencia que se ajustaalaregional.
gn (n= . . . ~ . .
o] e EI NNgn exhibe una baja densidad de fechados hasta los 2.500 afios AP, cuando se produjo un incremento
o menos marcado que el observado a nivel regional y subregional.
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% Cambios temporales en el tamafio poblacional efectivo femenino
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% ° BSPs estimados a partir de todas las secuencias (Figura 2.A)
3 % Eltamafio poblacional regional seincremento aceleradamente entre los 10.500-6.000 afios AP.
o #* EINOPat presenta un patron semejante al regional, aunque con valores superiores hasta los 2.500 afios AP.
<7 #* E|cCh exhibe los niveles poblacionales mas bajos a lo largo de toda su trayectoria.
#* E|BSP del NNgn mantiene valores muy semejantes a los regionales alo largo del Holoceno tempranoy medio.
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[7,) Afios Cal AP #* En casi todos los dominios presentan valores inferiores y una aceleraciéon mas tardia y pronunciada en su
8 Figura 1. SPDs estimados a partr de los fechados absolutos. pendiente que enlos BSPs construidos con la totalidad de las secuencias.
< # EI NOPat y el NNgn mantienen niveles poblacionales superiores que los observados para la region hasta los
o 4.000afios AP.
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Figura 2. BSPs estimados a partir de (A) todas las secuencias y (B) las secuencias de haplotipos especificos de la region.

Figura 3. Red molecular.

2 =»Se observan tendencias dispares entre las estimaciones obtenidas mediante ambos métodos: los SPDs muestran un aumento poblacional progresivo, abrupto hacia el
‘9 final de la secuencia, mientras que los BSPs exhiben un aumento menos aceleradoy mas temprano, seguido por una relativa estabilidad en el tamafio poblacional.

) 5 Lasdistribuciones temporales de frecuencias de fechados brindaron una mayor sensibilidad para realizar inferencias en los dominios de menor jerarquia.

—1 =»A escalas espaciales pequefias, se observa una sobreestimacion relativa del tamafio poblacional al emplear datos moleculares. Esto podria deberse al efecto del flujo
LZ) génico entre las poblaciones de las dreas que componen las subregiones y regiones de mayor extensién espacial, resultado en una mayor diversidad de linajes
© mitocondriales a nivel local (Figura 3). A su vez, la subestimacion relativa obtenida a partir de las frecuencias de fechados podria deberse al sesgo en el muestreo —i.e.
O intereses particulares en laintensidad de exploracién de un drea— y al efecto de procesos tafondmicos sobre el registro arqueoldgico.
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